
Е. В. Б у л и н с к а я, Л. Г. А ф а н а с ь в а (Москва, МГУ). Стоха-
стические модели эпидемий.

Изучение развития эпидемий математическими методами началось со статьи

Д. Бернулли 1760 года (см. [1]), хотя следующие работы появились лишь более чем

100 лет спустя. В настоящее время наблюдается повышенный интерес к данной тема-

тике в связи с эпидемиями ящура, спида, атипичной пневмонии и др. (см., например,

[2]–[4]).
Мы рассматриваем большие открытые популяции, в которые инфицированные

(и здоровые) могут как прибывать извне, так и выбывать. При этом интенсивность
поступления может быть как постоянной, так и периодической по времени (что ха-

рактерно, например, для заболеваний гриппом). Основным фактором в модели, вли-

яющим на распространение инфекции, является число контактов между больными и
здоровыми. При учете других факторов, таких как пол, возраст, место проживания

и т.д., существенно увеличивается размерность рассматриваемых процессов и число

вовлекаемых параметров.
Исследуется асимптотическое поведение при t → ∞ процесса Xt, представляю-

щего собой число заболевших к моменту t, а также процесса Yt, описывающего число

здоровых. Найдены достаточные условия существования стационарного и периоди-
ческого предельных режимов. Для доказательства этих результатов используют-

ся свойства марковских, регенерирующих и дважды стохастических пуассоновских

процессов. Рассмотрено также поведение средних значений изучаемых процессов.
Предложена аппроксимационная процедура для их вычисления, когда интенсивность

контактов мала.
Работа выполнена при частичной поддержке гранта РФФИ 07-01-00362.
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